ndela

IPB002928, IPB000798, IPB006574, IPB001322, IPB006144, and IPB006953

Genomic Sequence

| — )

Coding Sequence

14945 bp

1023 bp

For help interpreting these results, view the PARSENP Introduction page.
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G [T4380C  |Intron || [ | | 2305 Homo
GC  |lc4488T  [jQ50* | [ [ L 5786 [Homo
G C C4496T  ||G52= Asul, Cvill 1903 Homo
aelll

IG C 1G4502A  |[AS4= || |Acil | | 11160 Homo

Eco57MI
G C T4721C  |[L93P  |Hpall Goul 375 Homo
G C [T4775C  |V111A [|AIff, Aval |HpylI88I  [4.2 0.60 (8544 Homo
G |G6533A  ||Intron | TspEI [Tsp4CI | | 6145 Homo
G C6620T  |[Intron 5{%3111, %ﬁ 7458 Homo
G A6710T JSPHC? HindIl 3623 Homo
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Hin4l
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Binl, Dpnl,
G C A6855G  |[N220D |[Mbol, Hinfl, Tfil 4949 Homo
Xholl




13|G |G6896A  |[Intron  ||BsaBI |BsmAI | | 8721 [Homo
14/G C [T7002A  |[S243T || [Becl | | 14558 Homo
15|G [T7076A  |[Intron || | | | 7227 Homo
B Bell, Dpul,
16|G G7111T  |[Intron Hpy 17811, 8029 Homo
| Mbol

Acil, Acyl,
z G C7334T Intron BsrBI, Heal 1497 Homo
18[G |G7369A  |Intron | | | | 16545 Homo
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No protein homology model was submitted. You may add one using any or all of the fields below.
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I':Bedo analysis with homology model_:.lI
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-OR-

IIFReverse PSI-Blast/SIFT for Models L)
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Genomic Sequence

attctgtttatgggaatattaatacattttaatagatctgattttgatggcatttgattttggtgctatttt

M I P K F T T K E E E
accaggtttatctgtcatggatgcaaat atg ata cca aaa ttc acc act aaa gag gag gaa

I D F W K A L S L K Y K K S
att gac ttc tgg aag gct ctt tca ctc aag tac aaa aaa ag gtaagcacattgaacgt

tactcacacacagctcatttctctgttttgtactcttgacatctgagagetttecttcatgttgttetecaac

cttcagtattgtctctaaaagaacaacattagcttgccctgaagtaatgtctgtgaatgectgggaataaage

11
133

25
191

25
263

25
335




aaacgagaccttttcccttacatcattaccaccatgttgaggaagtatctgcatgtttgaggacttcecctcte

agtctcattagtctgtttaccatatgcaatccaccaccacagtgagaatttcctttaacgagtttagetttt

gtgatttgatatagactcctgccgctaaaattcaaaaaaatattacacaacaagcttgttgcttggtaaagt

ttgtattccaaagcagcatttctcaattccagaggtttttagactacttggaattaagcatgggacgatagce

tgttttcaaggtataatgtggtttggaaaagtcaaggttttaaaatagatttaagatcttagtcttaagaag

actacgatttttttttatttacttttttaggacaacagtatctccagcagaaaagatatccaaagatgctgt

tttaaattgttaagaaatttgtgtttttgaaactaatgaagaaagcagatgtcaatgacttttttttaatta

tttagcctgacatgtttactgttccaaaatatttaaaaatgtcttttaaaataaaatatattgtgttcaaag

gagaaaaaaagttttagttttttacccagacattttaaaagaatatattttagagcagtaatcacaatatca

tgaaaatgtgacatttctatccaaggttaccataccgtcagaatcttatactggceccgtgectaagagtecc

atggcaaacttggcaaaggtttgtgcatgttacgtctggttacgtaaaaaaaaactaattattatgatgggg

ttttgtagctccaataaatcagttcatttattatgaatcagagatttggtctacaaatctgectttgttcettt

tgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgaactatttttagcatcatggcatctgcatgtcaaataagtctga

aatatatgattgggcagctttttaagtagagttgtgatattaatagtcaagcagtgggtctagtttgecctca

tagatggggtttaaatcccataggactactttgaacaaagaaattggcctatagagatatataggtggtgtg

25
407

25
479

25
551

25
623

25
695

25
767

25
839

25
911

25
983

25
1055

25
1127

25
1199

25
1271

25
1343

25
1415

25



ttgtttatttgattttttttacttgagctggttacaaccacatagaacatcttagcaaggctttaactcagce

ttaccagtgttaactcaactttccttactatgctttgagatttaaccatagttgtatctttttgtgcatcta

ccaaaggcaaaacaatatgcactttatttatttatttttttattaaatatatattatttatgttggtttagt

tttttttagtattttttaactaaccctggttaaaaaataatgagaactaaataattgtcattctataataat

aataataattctggattatctgttaatcacatttcatgacttgctgatctggccgatctcatgaaccaatcg

caa c acaaca caa actaaaatc c aaatattaaggaaataaaaaaaa
gttctttgtttttg ttg gtttact tctggctgg tattaagg t

aattatttaaacctcaatatttaatataatgtcttgtaatatacttattttaacaaatagtagtgtataggg

ctacttccttttagttaagaagtaatggatttatttatttatcaatttttttgtctgtttaatctattattt

tctgtaaagctgcttcggaccatgacatgtcctcactaaatggttataagagacatgtttaagggattatat

gcaacatcctttatttattctcttcggtaaggagagttctctctttaggtttaatgecttagagtgaaaatgt

gctttatgcattataaagtttcagccaatcagcgtgacaagcaatcagtactaggcatggaccggtatatga

ttctgatggtatgataaccttggataaaaatatcacggtatcacgggattgtgcgcactgctctaaaacata

ttctttttaaatttctgggtaaaatgtctttttttccecctttgaaagccctatatatatatattatttttta

aagatttataatattttgttacagtaaacatgtcaagctaaataattcaaatgaatcattgacttctgectet

cttcattagtttcaaaaacactgattacttcacaatttaaaatggcatctttatggcctacttatacctggt

attaagatgcacttttatgtgaacgcttatttttaagtggacaggactaaatacagatccaaacaggttctg

1487

25
1559

25
1631

25
1703

25
1775

25
1847

25
1919

25
1991

25
2063

25
2135

25
2207

25
2279

25
2351

25
2423

25
2495

25
2567



agatgtattaagcaagcccatttttgaacacttccagtagtcatgtatttgtatggatgactggacagactc

ctttgtgtctgacatgataactccatctgcccagttctgacctgctagtaaaacacactaatcggcacttca

gagaccagaaactatccaaaaatgagtcccagatgttctcatgctctcctgecgectgectgggcattatgecac

tttgtgcagttctagtggtctccttgtgcctggacaaacaggtcgtcatgectcaatctecttggetcacgtgg

tgtaacatgactaggtacaaaaatattgctctggtgccatttttagatccttccacaccataatgetggetg

gtgattacataaagaggcccagggcagcgttctcccggtcactggtgcactgtaaacaaaactgcttattta

cagcagatctgccccatgaagccagactcattcaacttaaatcaccctatttaaataatgaggcaaatacca

gtaagatgaccagtgctttccacagattttaaatatacttgcggtggtagccggattgaaacaccecctttta

ctcatggcacatggttacctacatgcgacaaaagtgatttttatcacgttcattataacacctataagtctg

tttcttttcaattggttaaagtattaaaaaaagacttttaaaataaaaaagaaattcactatttgtttaact

ttaattctattcaggagccatgtgcacccactgtcaagtaaaatctgctgctgacattttatacagtattge

taaagcatgtcaaatatgtataaaatatgtagtatttcagcatcatcaaaggaataaaaaagtataataatt

acaagaataaaaaatgttgattaattaaatcaggcaaatgagttaattaagcatttctaacggtgtacgaat

attttgcagccagtttagatgtaatttcgtcctctctgagtatatagaaaagtttatctgggtcecgtttatat

caaagaattatttatttaatgcttctctctgtcttttggctgtgcacgecgectgtcagectacgaageccattte

25
2639

25
2711

25
2783

25
2855

25
2927

25
2999

25
3071

25
3143

25
3215

25
3287

25
3359

25
3431

25
3503

25
3575

25
3647



25
aaagtaaatcaggcttaaaataaaaatgtaatgtaaaaacgcatacagttaaccaaaagccgaatcttggac 3719

25
attttaggagatttaaaacaccggtcagatgcatttctaagtcccacatctctgtgggtctctgcagagecat 3791

25
gtgagattgtctgtgagacaatgaccattctcacacaaccagaagtaggaaatgtgtaggacgagataagat 3863

25
tttccattggttaatcgattgcagatgtttggctattgggcggacacaaaaaagtgtaaaaggtgactacta 3935

25
caaacattagtaaatcactttacaagattaattaatttgcatgaattaaattataaatgtattacacatagt 4007

25
gtgatatagcaatcgtgttgtaagaaaataagactcctttgagtgcacaaagcacctgttcacacgtgatat 4079

25
ctttacagcagtttacctgtaattttacagttaagtgtgtatgtataaaagggcttcatgaagagtgtcaac 4151

25
caatgatcactggggacaatcacagtcacatctgttgagtgactgagtcaccagttcaaggatccactcaac 4223

25
tccattcaaacattagctgcaaatggttagttactgattggtggctaatgataggtactgaagtcattactt 4295

25
ttgacatgaatagtcaaggcatagtacaaggcaaactcaaattaatagtgtatttgctttgtgcctgattta 4367

IPB001322A (1.9e-10) IC 1.82

Y K E A (0] 30

ttagttcaagggtgttcaactatatcctgatatgtatgtgtgttcag t tat aag gag gca cag 4430
c[1l]
E E L L E F (0) B G S R E L E T E L E 48
gag gag ttg ctg gag ttt caa gag ggc agc aga gag ctg gaa acc gag ctg gag 4484
T Q L G Q A E H R I R D L Q A D N Q 66
aca caa ctg ggc caa gcg gag cat cga atc aga gac ttg cag gca gac aat cag 4538
t050*[2] ahA54=[4]
tG52=[3]

R L (0] H E L D S L K 76

aga ctg cag cat gag ctc gac tcg ctc aag gtgacagtgtgtgagctaaacacaggcgttaa 4600

It

717



gtgtgtgtgtgaagaacattaaagtgaggacaggactaatgcaagtgtgttttacgtattctgtcctgtag g 4672

K L E Y (0] Y A (0] S Y K (0] I S v L E 94
ag aag ctg gaa tat cag tat gct cag agc tat aaa cag atc tct gtg ctg gag 4725
cL93P[5]

IPB006953G (7.6e-08) IC 2.16

D D L S Q T R G I K E (0] L H K Y \Y R 112

gac gac ctc agc cag act cga ggc atc aag gaa cag ctg cat aaa tat gtc cga 4779
cV111A[6]

E L E (0] A N D D L E R A K R 126

gag tta gaa cag gcc aat gac gac ctg gag aga gct aag ag gtcagaggacatcatct 4837

126
tatccttcaccattacaattagctgtatcacagccagaaatacttactaagaggacaccatgaaattaatat 4909

126
ttggagggaagttacactgctgttcaaacgttttggagttggtctgatatttaatgtctcttatgctcatta 4981

126
aggttgcatgtatttgtaaataaaagcaacactatgcaaatatgtctagcgaattccccttgtggaagcgceca 5053

126
attggctattagagccattaatatcagtcattaatatcagaatgttttgataggcccagecgtagacatttta 5125

126
catcagcacgttttgaaattgtacatgctcatacaggcaattttactactgcgttcaaacactgcagaattt 5197

126
actggtattgttacaacctctcgtttctaaaatttggcagaaaaaaatttctggttccaaattttctgtceca 5269

126
tgtaaaaaatctgtaaataaaagccacaccatgaaaattctttcacgacttcceccttgtgggagtgcaattg 5341

126
gctaccagtgtggtaaaactattgttgagcttcccaatggacagcgcaactcacatgcatttgttgactaac 5413

126
ctaaccggaccagcgtaagctgacacctcatttggaaactatgtccagaaaccaggtaaaatagectgtgat 5485

126
tcactacactgtccaacaaatatcattacattcttctacttcagctcgtgccattaagtgtaagctegttca 5557

126
atacaaatcaatgtttgggtttgtgtctatcagtctcagaattgtttttatttatttatttattttttgett 5629



cctctgacaaaaccctcataggtttetttagtgggtctatattagcatgttttgtaccacaaacaagetttt

ggctaactccccecctaagctatgaaagcagattgtagggttctgcaattatatatatgttttatatatgtecca

tggttccactggcaggagaatattaataaaaagtattatgttggcaaacaatatgctaaccatgctggaaat

gtgttagcagcatgctaatttatgctaacatattagcaatgatgccagtagtgtactaaaatatcctaatac

tgtgctactgcagtgtgttaatcaagtcaatggacagcaagcctgcaaccattagccaaaaaagtgtcatcet

ctacagatgctaataacattgaaacaaaaacattcaaaaacatgataaagtcaggtgttcatgaattctett

aaatgaaaattctctcaataaatagaaaaataaacagaacaacacttattttttatcaattaatatcaattt

attgtgtccgtgctaatttaaagattctacttatttattatttgttgtcatccttgagattactaaacaaaa

caaaataatagattttgggtaacaggttttcttaaaaaaaaaaacgctagtagtttgtagtggtttgcattg

tttcctacggttctactataactgacagtttattctgctactgtatattattectgtetgtaaccacag a

A T I T S L E D F E (0) R L N (0) A I B
gcc acc ata aca tct ctg gag gac ttt gag cag agg ctg aac cag gcc atc gag

R N A F L E S E L D E K E S L L \Y% S
agg aac gct ttt ctg gag agt gaa ctg gat gag aaa gaa tct ctc ctt gtg tct

v (0] R L K D E A R D
gtg cag aga cta aaa gat gaa gcc aga g dgtatttactgactctgctctcagtaatctggtca

tgtgtaattacagacagttcctcattccaagectttgtttactgatcctgttctgtcagtaaaaagettttcce
a[7]

tgcctgctagtggaatgaagttatgatgttacgtagtctgatcagcattattgtctgtgagtgaaacttaaa
t[8]

126
5701

126
5773

126
5845

126
5917

126
5989

126
6061

126
6133

126
6205

126
6277

126
6346

144
6400

162
6454

172
6516

172
6588

172
6660



L R (0] E 176

gatcaatactgtacgcattatcttaacatgcgcatatatatgcatttgtag ac ttg cgg caa gag 6725
t[9]

L A v R D T R S E \Y T R M S A P S S 194

ctt gca gtg cga gac acc agg tca gag gtg acg aga atg tca gct ccc agc tct 6779

cD181H[10]

P T P D N D K T D S A A% 0] A S L S L 212
ccg act ccg gat aac gac aaa aca gac tct gcg gtc cag gca tcc ctt tct ctg 6833
abP197=[11]
P A T P L S K N L D N A F T S (0] T A% 230
cct gct aca cct ctt agc aag aat ctg gac aat gct ttc acc agt cag aca g gt 6887
gN220D[12]

230

tgatttctgtctctgagatgtacacaatgtcacacttgttcaacatcaactgatttatttcttctectetttt 6959
a[l3]

IPB006953H (5.2e-06) IC 2.49
L A N G S T N A A L T P S A R I 246
tcag tt ctg gcc aac ggc tcc act aac gca gcc ctc aca cca tct gect aga ata 7013
aS243T[14]

S A L N I Vv G D L L R K A% G 260
tca gcg ctc aat att gtg ggc gat tta ctg cgc aaa gtt ggg gtgaggaaatgctgta 7071

260
tgaatgagagacaaataattgttgaaggtttggtttcctgatcattaggggtgcaatggttctggatagacc 7143
a[l5] t[16]
260

taaaaatcaaattgttccattgtcctcccacagtttagtgcaccctgtgatccacggttcagattatgeatt 7215

260
attgttattagattgatgaggaaaaacaactgcagaaagtttcaccttcgtacacttccaattgcctttcac 7287

260
atgtgtgagtccatttcccagtactgggttgtggcttgttgggegteccgetececgtaaaacatatgttggaat 7359
t[17]
260
aattggtgggttattccactgtggcaacctctgataaatcagagatgaagcatctaattgcctcatagtatg 7431
a[ls]
260

taaatctgttgttgacgtttcattacttgtcggtgtgttgagagttcagcatggcaggtgaaagagatacag 7503



ttaaccccaaaagcgcaggtgagcccaaaacacagttcattgcagtcagtgtttttcagacaaacaaaaaaa

aatatggaattcagattttcttgcaaaaaacatgaagatatcccagatcagggattcccaaactttttagec

cacgattcccaaaataacaatgccagtgactcgecgatccccaatatcctectgaggtggttataaatttacaa

accttgcaaagacaaaatggcccatacacacacacacacaccaacaggcttaagtctgtttttcatttaaat

tcggaggtcatcctccatgttcaattgtggecctgtatttaattttaaagtacttgagggeccgtaaaggtttce

ataaagtttactctggtgccatgaaatcaatctgctgcatctgaccctattgectgtgtctttaaactaatgt

aatgagacctcaggggtcgcaatccaatggacaaaaaaagtgttttgttttataagtgtaaactacaatttt

tatcttctgtagcatatggaaaaaatttacttattctaacagtttaataaaaagaattatatttttgtgatc

accaagccaccctctctcattatcccgtgaccecctagagetgtetecgatttectttttgggaaccactggea

tagatcagtgtttctcaaccagattcctggaggaccaccaacactgcatgtttttttgatgtctecctttgte

tgttacatccatcacaggtctttaaatctttgctaatgagctgatgatctgaattagatgtgtttggttaag

gagacaaggaaaatgtgcagagctggtggtcctccaggaatgtggttgagaaacactggcctagatggtttt

gaatgttgaaaattacccagtataagctattttatgatgcacaagtagcactaaaaataaaaagtttttagt

ttgttccacatagtggacacacatatatttattgatatatttataattactatgcttgtcgggaactggectg

A L E S K L A A C R
taattttaagtgttgcttttgtttcctag gect ttg gag tct aag ctc gca gect tgt cga

260
7575

260
7647

260
7719

260
7791

260
7863

260
7935

260
8007

260
8079

260
8151

260
8223

260
8295

260
8367

260
8439

260
8511

270
8570



N F A K D (0] A A R K N Y A% T N v N G
aat ttt gca aag gac cag gca gcc aga aag aac tat gtt acc aac gtc aac ggc

N L I N G D I S N Y S H S L H T S Y
aat ctg att aat ggc gac att tca aat tac tct cat tcg ctc cac aca tcc tac

F D K A

ttc gac aaa gc gtgagttgcccatttagttcagaaagaccaatcaatacatcattagatgttgatgag

cagttacttgaattgatctgttgcccataattgcactttcttecctcattctgatgttttgcaaaaaacagat

aaataagaataaactattaagttcaggttcagtcacctagaaacggacatcctgtaatctttttttectecatg

ttgtactaaaaacccataagacatttgcttatctcctaaaaattgggaactttttgactctattaactcaag

ctttaaaaatattcagaaaaacagtgcattaatctattgtgttaatcccaggtttatgaaatgctatgaatt

ctttgtttgagctttatttatagactaaatatcttcacttccacatgaaaaccagacaagtttaccagtaat

cattagtaatgcattcttaagctgctcgcactccaaatcagaagtgtatagcattatttaaaatgacattat

ttagatggctcagtgaagcagaaatttttgaacagcatcctgagtagtagectgggcaccaaggactgatgcec

ccatttaggaacaattattttaaattattttaaattattttaaattatttatttaaaataaataattgaaga

cccaaagcagaatcgttttaagatcgtattagatcttattgtaatgcaaacaacatggaagtgatgttgttt

atggcagagcttcattcattatattataatagaagattttggtatattttgtttgggacttgttttagtttc

tttggaattatgcacaacattttattttatttattggcaaagaaaaaaaattgcattgtttcgtgaaactgg

gattaaatgcttactttttataaacgattcaaagctcaaaatgttctagcagaaaactgattgtgaacatga

288
8624

306
8678

310
8746

310
8818

310
8890

310
8962

310
9034

310
9106

310
9178

310
9250

310
9322

310
9394

310
9466

310
9538

310
9610

310



tggaaagttttttggggactggaacaacatgagggagattaatcaaagacttttggatgaatttctagtgtg

gttttaatgggattgttcacccaaaaattagaaatgtacagatcctgctccacttgtcccaaacctgtttga

atttcttgcttcttttaaacacaaaatgaagatgtactggtggtgatcattggttaaaaacagaaactgact

tccatggtatgttttgttcctactctgcatatcaatggctgecttttttecctccaaacctecttcagtatatcet

ttctttgtgtttaacagaagaaatgaattcataaaagtttagaactacttgaaatgtaaatggtttggcaat

gtttgtttttgggtgtactatccctttaatatgaggactgatggaaagtgtgattataagaataaagaatct

tacaccagagatgaaattctctcagacttttatgtgtttctctcctcagcagaagagagagggtcattttcce

ctgcgttactcttgggtaaatgatccgactggtagttttatgatggggtccatgcatgctggttaacaaccce

ctgcatataacttatagtatgataatccactaggttaagatcacatcatctccactaacatcttggtggtgg

ctaaatctgggatggtgcactccataggtttgctcaaatgtgttttaagtaaatgtgaaaggattggactct

tagctgaagatttaaaagctgaaaggccatcagaaaaaaagtgcaaaatttatggagttcactctgaatgtt

gaattcgatagagtttttctcctgtctgtcggtatcaattacattacaagattagaccgttctagtcattag

ttagatcatgttcattttcttggtaaggtcaacatgaaatgacattcgcaaactcgectttattttcataatce

tgacatttctgagtgaaacaatatattcaaaaatatagcatggtgcttctttttatccaagaggttaggaag

gtagagattatttacactactacaattcaaaataacttttttttgttttgttttttttgecttgattgtaatt

tcaaatgtaatttacttctgtgatggtaaaaaaatatattctttgaagcactcatgctgcattccagacaac

9682

310
9754

310
9826

310
9898

310
9970

310
10042

310
10114

310
10186

310
10258

310
10330

310
10402

310
10474

310
10546

310
10618

310
10690

310
10762



tcagtcagacctcggtgcagtcaatcatacgtcacagttgcattttcattatttcataacatttcatgttaa

tgtgccaatgatggctcaaacaaaatgctatctaagagtgacttcttgcaaagcttcagggtccaagcgcta

tatcaaacttaatggggagactcaacaaatggtaataataaacgtttacaaagcaaagtgttattaaaagag

gtcataaatattttctcaatttaaataagtagtggctcgaacctggaaacagtattaatttgtgacttgact

taagctgatttagctgccagaaaaaaatattatatattgcactattatgctaataatattagaaactatgag

aaaccactcattttgttctgtaagcatacttgaaagtttatgttatgtttcacataacatagctctttgcecta

atctcactttagcagaacaagttgctgtctgtgaagtgtcaaatgagttttgtggttgttcgatctgeccctg

ttatgttcaagttggaaaacgcccaatacaaagttgtctggaatgctggattatctccatttaggaaatatt

tcatatatgctaattaacccttgtgtactgttaaaatctaccacacttttgttatgttggtggetgttttta

gcctattgactttcaatataaccacattctttgattgcaaagccatgacaccaaataaacttactatgttet

gagagctgaggtgcttattttttattttctcaaacacatcaagataagtgtgcaaaagtttgtctttctctce

ttacatacacactatactccatatacaagccagaaacaaatctttttgtgcactgtaaatgattatcaacag

aaaaaagggaaaaacaaacaatcaagaatgcattattatacggtgttatggctttgcaatcaaaaaaaagta

atcataatggaagtcaatggggaaaaaactgccacaaacataacgaaagggtagtcaattagcccaaagtgt

attgttgagtttttttttttttaattccaaagcattttcccaaaatatgtgtcaaaacaagatttgtcacca

310
10834

310
10906

310
10978

310
11050

310
11122

310
11194

310
11266

310
11338

310
11410

310
11482

310
11554

310
11626

310
11698

310
11770

310
11842



aacaccatgccatttgctgaaagttgtggccaaattaagcatcaaaatcacctcagagtgaatgaaaacatc

cccaacagcacaaaagggttaaggaaaaattactataatttctgtgtggaaatcatgatcttttteccatete

aggatacgttgatgaatagaaagcttttttttaaatacctttacaagtctttgtggcattattactgecttaa

cactgacttttgttcaatttaacacattcctttctctaataaaacgcactaattattccttcaacaaaaaca

acctacaataagctacaatgagttatttcagaggcaaattttgaaagaaagtgtgcaaaaagacgatttttt

tatcatacatccaccattaagaccaggaaattaatggcatcccacaaacaaatgcttttcattttaaatttc

atgttgactttaagcttgtttaacgattaagttgggctggacaataataatatcaatataaattgtgataca

ttttttttcaataatggtgatatgatttttaaactcattcccggtatttcgatataggctacatttgcatac

gtatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatatat

atatatatatatatatatgtttgtaaaggctaaatacaaataaaaagagaacatacatttttgttttacttt

tttatttaaagaaaagctataagaccctcaaggtattaaagactttgcaaattcagtttgcagacatttgta

ggaacagacatctattgtgtgcgttcctagcagttttttcatgtctttttaatattgtccatattgatgtcg

gaattatattgtatcgaccaaaattaagaagtatatcgtgatataaattttgccatattgtccagecctacg

attaagaagctttattagatttaaaccgtttaacaagacaaatggagtcctccaaagattcagtgtgtctat

tacagtgccgttttccgcagtgctgaatcagtctctgectgtggectcgagtagatcaatagatgataaaggtt

310
11914

310
11986

310
12058

310
12130

310
12202

310
12274

310
12346

310
12418

310
12490

310
12562

310
12634

310
12706

310
12778

310
12850

310
12922



acggtgaggacgtttttctgtggagcttgtgtttctgecttcgaaagacttatcgtgtctatacatgagcecgt

cacgaagtgtacatcaggattacaagctttaatctggtaactttataatataactttacaaataatttcaag

aatgtcaaggtaacgaaaacagagacagtgatgcgtagctgaaggccatcatcgaattaccgaagaaaatcg

aagaaaatctacagtttcagagcttcagagttttgttttgcttgcttctacaccaattcactcacgecgtggg

cattgctatgcatattaactggcccttttggttttgaaaaagcttttaaaggecctgtttcectgtctcagtttce

atcaagccaggttctgtctattgtctcttgttggtgtttactgaaagaagtactagcaactagagctgggtg

atatggcagaatacagaaataatgttacaacacaataccagtcaattataatctttgcttcactgaaatatt

taattataaaataccaaaaactttctcattcagactgcttaggttacttcaaattgttatcgatggtttata

tagttgtttaaaataaatataagtgcaataaaataaaaatatcaaaatatattattaaatgtaacgcttaaa

tatgtttgctttattaataacaaatatatcattattattattttttaaaaattacgtctccaactctgtttce

aaaggtcccatgaaattaaaataacgtttttttagatattagtatcagtattattaattttcaggatatcaa

taagctagtatgctccaaaacagtggcaaaatttgcatttagaaattacaaaactgatatcaacatgaaaaa

cttgtagtttgtcacttccacccaaattgatcaacgttttattcacgtcagctcacagtacagtttctcatc

acatcattactaatcaaatgctctctagtatctgacacaccccgccccttcaagacgecttectecatttgettt

tcatctgatgctcaaccactctcactggtagagectgtgataaaacaaaacacaattggattttttttaaaaa

310
12994

310
13066

310
13138

310
13210

310
13282

310
13354

310
13426

310
13498

310
13570

310
13642

310
13714

310
13786

310
13858

310
13930

310
14002

310



ggggaggagctactctatttcccaccctctcatcgtgettecggttgagattacgttaaacattacgaaacat

atattatgtttttaaatatgtctccaaatctgtcttaaatgtgtttcctttttaaataacatataatattat

ttttattctaaattcatcttaaatatgtttgcttttttaataacaaattttttaatttttttaaataatatg

tctccaactctgtcttaaatataatatttgectttttttaataatttataatatatgaatacatttatttttce

aaatctaaatatctctttaatataatgtttgctttttaagaacagatatatgcaatattaaaaaaaaataaa

taaatcacccagccctaactgcaacaattctaaaggctcattcacaccatgtacgataactacaacaacaat

gatacagtatgtaagcaaataaacatcacaaccacagaggaacaatatcattagactcattcttcagattgg

ttttaatctaaccaatcaacaccaaaaccaagccaatcagaatccaccagaccttaaaagacctcaaatatt

taaagcaaccaacaacaaagtcatagcgcactcctaaaataaacaacgttatcatgtgttgatgtggacact

catacagttatcgctcttgatgtgaaagagcctcatttgaatggtctgatggectgtattatacaggectcaa

R T \Y N G L D P G D
tctgaaatcctatgttttectctgagcacag ¢ agg acg gtg aac ggt ttg gac ccc ggt gac

A T H I T A P P R S N S P S G L A% L
gcg aca cac atc aca gcc cca ccg cga tcc aac tct cca tct gge ctg gtc ctce

S \Y *
agc gta taa aacacactcagactccatttatatccactatacagcaatataatacactactgaagctga

gtccaccctacagtggggtttacaacaaggttggtaatgg

Coding Sequence

M I P K F T T K E E E I D F 1 K A L
atg ata cca aaa ttc acc act aaa gag gag gaa att gac ttc tgg aag gct ctt

14074

310
14146

310
14218

310
14290

310
14362

310
14434

310
14506

310
14578

310
14650

310
14722

320
14783

338
14837

341
14906

341
14946

18
54



IPB001322A (1.9e-10) IC 1.82

S L XK Y K K S | Y K E A O E E L L E 35
tca ctc aag tac aaa aaa ag | t tat aag gag gca cag gag gag ttg ctg gag 105
F 0 E G S R E L E T E L E T Q L G Q 53
ttt caa gag ggc agc aga gag ctg gaa acc gag ctg gag aca caa ctg ggc caa 159
tQ50*[2]
tG52=[3]
A E H R I R D L (0] A D N (0] R L 0o H E 71
gcg gag cat cga atc aga gac ttg cag gca gac aat cag aga ctg cag cat gag 213
aA54=[4]
L D S . X |E_K L E Y ©Q Y A Q S Y K 88
ctc gac tcg ctc aag | gag aag ctg gaa tat cag tat gct cag agc tat aaa 264

IPB006953G (7.6e-08) IC 2.16

0] I S v L E D D L S 0] T R G I K E (0] 106

cag atc tct gtg ctg gag gac gac ctc agc cag act cga ggc atc aag gaa cag 318
cL93P[5]

L ®H K 'y v R E L E O A N D D L. E R A 124

ctg cat aaa tat gtc cga gag tta gaa cag gcc aat gac gac ctg gag aga gct 372
cV111A[6]

K_R | _aA T 1 T S L E D F E O R L N O 141

aag ag | a gcc acc ata aca tct ctg gag gac ttt gag cag agg ctg aac cag 423

A I E R N A F L E S E L D E K E S L 159

gcc atc gag agg aac gct ttt ctg gag agt gaa ctg gat gag aaa gaa tct ctc 477

L v S v 0] R L K D E A R D | L R (0] E 176
ctt gtg tct gtg cag aga cta aaa gat gaa gcc aga g | ac ttg cgg caa gag 528
L A \Y R D T R S E v T R M S A P S S 194
ctt gca gtg cga gac acc agg tca gag gtg acg aga atg tca gct ccc agc tct 582
cD181H[10]
P T P D N D K T D S A v 0] A S L S L 212
ccg act ccg gat aac gac aaa aca gac tct gcg gtc cag gca tcc ctt tct ctg 636
aP197=[11]
P A T P L S K N L D N A F T S (0] T \Y | 230
cct gct aca cct ctt agc aag aat ctg gac aat gct ttc acc agt cag aca g | t 689
gN220D[12]
IPB006953H (5.2e-06) IC 2.49
L A N G S T N A A L T P S A R I S 247
t ctg gcc aac ggc tcc act aac gca gcc ctc aca cca tct gct aga ata tca 741

aS243T[14]



A L N I \Y G D L L R K v G | A L E S

gcg ctc aat att gtg ggc gat tta ctg cgc aaa gtt ggg | gct ttg gag tct

K L A A C R N F A K D 0o A A R K N Y
aag ctc gca gct tgt cga aat ttt gca aag gac cag gca gcc aga aag aac tat
\Y% T N \Y N G N L I N G D I S N Y S H
gtt acc aac gtc aac ggc aat ctg att aat ggc gac att tca aat tac tct cat
S L H T S Y F D K A | R T \Y N G L D
tcg ctc cac aca tcc tac ttc gac aaa gc | c agg acg gtg aac ggt ttg gac
P G D A T H I T A P P R S N S P S G
ccc ggt gac gcg aca cac atc aca gcc cca ccg cga tcc aac tct cca tect ggce
L \Y L S v *

ctg gtc ctc agc gta taa

264
792

282
846

300
900

317
951

335
1005

341
1023



